DIE BESTE WAHL 4

Laufende Projekte bei SUISAG
und verfugbare Daten fur
Forschungskooperationen

Res Hofer, SUISAG
aho@suisag.ch
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k | aufende Projekte
= goZWS Produktion
= Neue Fleischqualitatsmerkmale

k Daten fur Forschungskooperationen
= | eistungen und Pedigree
= Genetische Marker

k Unsere Fragestellungen
k Thre Fragestellungen?
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goZWS Produktion folgt nach
9 goZWS Reproduktion

:&

k goZWS Reproduktion mit ssGBLUP lauft offiziell seit
1.1.2016 beim Edelschwein

= Fimpute fur Imputierung, HGinv fur inverse genomische

Verwandtschaft, Mix99 fur Losung MME, Apax99 fur aprox.
Genauigkeiten

= 2375 typ. ES- und ESV-Tiere als Referenz (davon 460 Eber)

k Eberferkel in der zentralen Aufzucht werden als
Kandidaten typisiert und nach goRZW selektiert

k Bsp. 3 Vollbruder
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®% goZWS Produktion

SUISAG 4

k Gleiche Software-Pipeline wie fur goZWS Repro

k Neue Varianzkomp. (ohne SNP) geschatzt inkl. neue
Selektionsmerkmale MUFA und PUFA

k Validierung mit Forward Prediction von

= Phanotypen: Leider bei Validierungstieren flr meiste
Merkmale nicht verfligbar (Stationsprifung)

= ZW: nur bei hoher Genauigkeit (viele NK) aussagekraftig
Allgemein: U, =w,-PA+w, - YD+w,-PC+w,-DGV +w,-PP

PA=parent average, YD=yield deviation, PC=progeny contribution, DGV=genomic
prediction, PP=pedigree prediction based on subset of genotyped animals (G1-A,,1)

u=w,"PA+0-YD+0-PC +w, -DGV +w, - PP
vs. U, =PA

= Validation: u, =w.,-PA+W,-YD+W,-PC [+w, -DGV +w, - PP|

= Prediction:
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®% goZWS Produktion
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k Rassen: nur eigenstandig gezlchtete Edelschwein

und Edelschwein Vaterlinie (PREMO®)
k Genauigkeitsgewinn v.a. fur Futterverwertun

g und

Fleischqualitat (nur an Geschwistern, Nachkommen

in der Prufstation erhoben).

k Konzept fur Typisierung bei PREMO®: Wann, wer?

fzen?

Bei welchen Selektionsentscheiden goZW nu
k Einflhrungsentscheid FAK Zucht Okt. 2016
k EinfUhrung 1.1.20177?
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¥ Neue Merkmale o
3 Fleischqualitdt an MLP g
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k Fettqualitat
= Messung mit NIR-FOP
= MUFA und PUFA im Ruckenspeck
= Messungen: Start 2013, Routine ab 2015 B
= Zuchtwerte mit Einflihrung ssGBLUP s

k Kochverlust

= Standardisiertes Kochen in Wasserbad
= Messungen ab 2015

k Zartheit (Textur)
= Messungen ab 2016

- Varianz.komp. flr letzte 2 :
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@ Forschungskooperationen
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k SUISAG verfugt Uber umfangreiche Pedigree- und
Leistungsdaten sowie SNP-Markertypisierungen

k SUISAG ist interessiert an Forschungskooperationen
= Stellt Daten zur Verfliigung
= Resultate frei zum Publizieren (ausser geschaftsschadigend)
= Kaum Mittel fur finanzielle Unterstlitzung der Arbeiten
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@Y Pedigree- und Leistungsdaten

<

k Rassen: vor allem Edelschwein Mutterlinie und
Edelschwein Vaterline

k Pedigree bis zuriick in 80er Jahr
(>10 Generationen)

k Leistungsdaten

= MLP: Mast-, Schlachtleitstung, Fleischqualitat, LB Exterieur
(ca. 3500/Jahr)

* Feld Zuchtkandidaten: Zunahmen, RSD, Muskeldicke, LB
Exterieur (ca. 20'000/])

= Feld Endprodukte: Zunahmen, Fleischigkeit (ca. 5000/J)
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SNP-Markerdaten

lllumina |[lllumina |GeneSe |FBF60K+

Rasse 60Kv1 60Kv2 ek 70K |custom |Total

Edelschwein Mutterlinie 36 2405 943 147 3131
Edelschwein Vaterlinie (PREMO®) 140 88 32 14 274
Landrasse 0 74 0 0 74
Duroc 0 0 18 0 18
PREMO®-Endprodukte 327 0 0 0 327
Total 503 2567 593 161 3824
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@Y Fragestellungen

SUISAG /,d

Fur SUISAG von Interesse?

k Genomische Verwandtschaft IBD anstatt IBS in
goZWS

k Konzept Typisierung Vaterrasse PREMO® fur
goZWS

k Kochverlust, Zartheit: Varianzkomp., GWAS?
In Ihrem Interesse?
k Wir liefern rasch und unkompliziert Daten dazu.
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